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Sistema de
espectrometria de
MAssa

Baseado no tempo de dessorcao/ionizacao a laser assistida por
matriz da massa de voo tecnologia de espectrometria, EXS2600 é
usado na identificacdo diagnostica para microbios, incluem varios
tipos de bactérias, fungos, bolores e etc...

Comparado com o método tradicional de diagnostico de microbios,
0 sistema de espectrometria de massa EXS2600 pode oferecer ao
usuario final triagem de alto rendimento,operacgdo conveniente

e resultado de identificag@o mais sensivel e preciso por meio de
tecnologia avangada de kit de pré-tratamento de amostras, software
facil de usar e banco de dados abrangente de cepas.

EXS 2600




Principais Recursos

Desempenho de hardware conficvel

Resultados Precisos
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Operacdo conveniente

» Disponivel com placa alvo reutilizavel e placa alvo descartavel,
opcional.
- » Teste rapidamente 96 amostras em apenas uma placa em 7 min.
- » Defina livremente o local de destino de controle para o processo de
o2 - monitoramento.
’\) » Selecdo de reagentes de pré-fratamento de varias amostras para varios
éf

microbios.

Ferramenta econdomica

* Func@o de aquisic¢do e identificacdo realizada em um software
aplicativo.

* A placa alvo é reutilizGvel, o que ajuda a economizar custos e pode
adicionar amostra em 96 pontos ao mesmo tempo.

* A identificagdo de cepas aplicada no EXS2600 reduz o fempo de
resposta de cerca de dois dias para 15 minutos, 0 que antecipa o inicio
do tratamento médico e até mesmo salvar pacientes criticos.



Reagentes de pré-tratamento

ES peCIﬁ Cd QOO Tecn |ICO Kit de pré-tratamento de amostra de microbio, kit de pré-tratamento de amostra de

mofo, Kit de pré-tratamento de amostra positiva para hemocultura e solugdo matriz de

Principio de Trabalho tratamento de amostra

Maldi-Tof Banco de dados de cepas

Faixa de massa Mais de 4.000 espécies, incluindo 20.000 cepas no banco de dados
1500-30000 Da Ambiente de Operagdo

PrecisGo de massa Temperatura: (10-30)°C

Erro de indicacdo relativa Humidade relativa: (20-85)%

Sensibilidade Pressdo atmosférica (70-106)KPA

S/N ratio 2100 (0.04ug/ml [Glu1]-human fibrin peptide B)
S/N ratio >100 (0.04ug/ml mioglobina de cavalo)

Tempo alvo de entrada/saida

< Imin
Resolug@o da massa Taxa de transferéncia
R<500 Teste 96 amostras em uma placa em 7 min
Repetibilidade Sistema operacional
<600 ppm

Windows 7 (64bit) ou superior, suporte LIS

Estabilidade da massa Fonte de energia

<3800 ppm 100-240V, 50/60Hz, 300W

Laser Peso

Taxa de repeticGo: 60Hz Aproximadamente 100Kg (pode variar de acordo com 0s acessorios opcionais)
400 milhoes de tiros Dimensdes (mm)

Laser de nitrogénio 490(W) *800(D) *1215(H)

Bomba Certificados

| , | Bomba turbomolecular isenta de 6leo (340 I/s) Aspire até >8 mbar CE-IVD
Saiba tudo sobre este equipamento no nosso site
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Como identificar um microrganismo No EXS26007?

Operacado eficiente para varios tipos de microbios, pode ajudar os médicos a obterem rapidamente resultados de identificagdo para o
uso racional de medicamentos.

»

@,, » » »

Amostra Inativacdo e Centrifugacao Segmentacdo
lavagem

‘ A

» Selecione uma coldnia isolada

ldentificacdo e Resultado
andlise

Impressdo digital de massa peptidica (PMF)

A impressao digital em massa de peptideos (PMF) & uma técnica de identificagdo de proteinas de alfo rendimento, que pode ajudar
a obter um resultado preciso de identificacdo da cepa do sujeito testando a lista de picos do microbio a ser testado e comparando-a
algoritmicamente com a referéncia no banco de dados

Subunidade grande de riboproteina (RL)

» » / Cadeia polipepfidica
Subunidade pequena de riboproteina (RS)
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Tecnologia de impressao digital para todo o ribossomo bacteriano



Uma ampla gama de campos de aplicacdo

« Internagao clinica, ambulatorio e departamento de emergéncia para identificagdo microbiana

« Prevencado e Controle de Infecgoes Hospitalares

« |[dentificacdo de microorganismos e monitoramento da rastreabilidade em CDC

« Deteccdo de microorganismos e controle de qualidade em fabrica de produtos farmacéuticos ou alimenticios

« Ensaios e investigagdo microbiologica nos dominios da investigacao cientifica, inddstria, agricultura, ambiente, pecudria e medicina veterindria
* Inspecdo e campo de quarentena




Tecnologia de reagente de pré-tratamento de micrébios avancada e distinta

 Menos procedimento de pré-fratamento e quebra mais eficaz das paredes celulares
densas do mofo, o que leva menos de 2 minutos para a identificacdo.

» |dentifique diretamente 0 microbio do frasco positivo de hemocultura sem
necessidade de executar novamente uma subcultura.

» SolugcGo de matriz pronta para uso, boa estabilidade e armazenamento em

temperatura ambiente.

Hel |

&
7

Mais funcdes para RUO, software de andlise de cluster

Combinado com a andlise de componentes principais, 0 EXS2600 pode ser aplicado em
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pesquisas clinicas, como pesquisa de bactérias resistentes a antibidticos, sorotipos, andlise de

rastreabilidade de cepas e bactérias dificeis de identificar.
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Andlise do componente principal Andlise de Coordenadas Principais Incorporacdo de Vizinhos Estocasticos t-distribuidos



Temperatura de
Nome armazenamento

Kit de pré-tratamento de 15-25°
amostra de microbio

Kit de pré-tratamento de 15-25°
amostra de mofo

Kit de pré-tratamento de 2-8°
amostra positiva para
hemocultura

Soluc@o de matriz de 15-25°
tratamento de amosira

Validade
Apds aberto

Validade

12 meses 7 dias

12 meses 7 dias

12 meses 30 dias

12 meses / dias

Software de digitfacdo de infeligéncia artificial

Combinado com algoritmos de inteligéncia artificial, o software do tipo microbiano inteligente
mostra excelente desempenho para microbios de rotina e também pode ajudar a identificar

algumas bactérias dificeis de identificar, como E.coli e Shigella.
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Detector de fon positivo e negativo

O modo de fon positivo e negativo pode ser aplicado na detecgto de proteina fosfato entre

bactérias resistentes a antibidticos e andlise de sensibilidade a drogas.
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Modo negativo
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